
微藻是一群會行光合作用的生物，可存在於淡水或海水中，目前可分為原核微藻與真核微藻，具有廣

大的應用面。生資中心於 103 年度起增加微藻生物材料之收集與保存，建立藻株的冷凍及繼代保存系統、

藻種的鑑定技術及藻株之收集與提供制度，並已導入 ISO 的流程管理，成為我國第一個國際級收存藻種

的菌種中心。本中心藻株之保存型態主要以繼代保存與超低溫冷凍保存兩種方式，目前微藻庫資源共保存 

200 多株微藻。除了開發本土微藻資源，主要服務項目包括藻種保存、藻種鑑定、藻株放大培養、藻株的

提供及人員培訓等。近年來本所除了提供保存藻株之相關服務，也參與能源局「新及再生能源開發計畫」，

進行微藻資源庫之建置與產油固碳微藻之篩選，分別進行本土淡水微藻與海水微藻收集與保存，建立本土

微藻核醣體 DNA 資料庫。篩選高產油藻株與其他潛力微藻進行脂肪酸組成分析，以提供產學相關研究。

並積極進行微藻資源推廣，協助微藻培育等相關技術之普及化，以推動微藻產業發展。

項目說明

微藻鑑定，傳統的主要方法是利用顯微鏡進行藻體形態特徵的差異與生理生化特性檢測，對於微藻形

態差異較大的藻屬，形態學描述是最直接明確的方法，可初步區分。但是對於多數微藻其體積微小、結構

簡單、形態差異微小，而且同種微藻在不同生長條件下也有形態差異，以形態學進行分類鑑定有其困難度，

生理生化檢測由於藻種差異大亦無法有效標準化。越來越多的研究者認為，形態上的差異無法成為藻種鑑

定及系統發育關係的指標。由於分子生物學的成熟發展，其利用具有代表性的序列片段作為分類標準，來

區分不同屬或是同種不同株之間的遺傳差異，具有方法操作容易和結果明確之優點，在微生物的鑑定上已

成為主要的分析方法，如今也被廣泛的應用於微藻的分類鑑定研究中。

目前生資中心對於微藻之鑑定，建立了微藻分子生物鑑定方式 (圖二 )，依據藻種的多樣性已建立

不同藻屬核糖體 RNA 基因 (rDNA) 和轉錄間隔區 (ITS) 序列基因檢測操作，偵測基因包括 16S rDNA、

18S rDNA、23S rDNA、ITS 等基因片段及其他特殊基因例如 rcbL (RuBisCO 加氧酶 ) 基因等。將藻株染

色體抽取純化後，以檢測基因的特異引子進行 PCR 反應，擴增出檢測基因片段。分別以定序引子與 ABI 

BigDye V.3.1 試劑進行檢測基因片段的定序 PCR 反應，再以 ABI 3730 定序儀進行 DNA 定序分析。得到

的序列先以 Vector NTI之 ContigExpress 程式進行序列組裝，確認檢測基因片段序列。於 NCBI 生物資訊

網站中進行 BLAST 比對分析，可得知藻株與資料庫中最相近的藻種名以作為鑑定參考。對於藻種鑑定，

也會加入親緣樹的分析方法，利用藻株 DNA 序列進行定量的計算，以 MEGA 分析軟體找出演化關係之親

疏，可得到分子類緣關係樹，做為微藻鑑定之另一參考。另外亦須輔以顯微鏡鏡檢，比對藻株的形態，並

參考相關研究資料以增加其正確性。對於微藻鑑定須經由多重方法分析與專業判斷，以得正確之藻種名。
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